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ACTGATAC TTTGGTGAC TG CATTGTGTTTG GGTCTTGCCAAATCTATTGAGGGAGGGGAAGAAAGTAGAA 
GTGTCAGGGATTGGTGTGTGGTGGG GTTTCCAAAGTTTCCCTCTTTTCCTTTCTTATTCTTAGTTTGC TC 
GTC ATAAG TGTCAGGGATTGGTAAC CAATA GAAATC TCATC TTTAAC C TATA TGTATGTTC TAG TATC AT 
AATTAAGC TCTTAC TCAAAGGAATGTTCCA TTTAGGTCATTTTTAATGTCTATCAATTGATCATTTCAAG 
TAAACAAAACTCTGGCTCTAATGCTGGGAC TTTGGTTTCTTTATTATGCAGTNTTATGGGATAAAGGTTG 
GTTATGGTGGCATCCCGGGGCCATCAATCGGAAGAGATGGAGCTCCTGCTCCAGGAGGGGGTTGCTGCAG 
C TG AAAAT GGGAC G TAATT TC TTTT GAGTA AATGC TTGTTT C ATTGT WAATT C GTGAC TAATT GTTC T TT 
GTT TTTC A ATTGTT C AAAA GC TTAC TATGT ATACGTGGTGTATAATG TAATAC AAC AG C C AGC ATTAG GA 
TGNAATAGAGGTTTCAAATTAAACTCAACC AGAATCCTGCTTATTTCGAGAATTACTACCATTCTCAAAA 
AAT AAATA AATAAA TC ATG AGATGTGTTGA TATAAA TAAATAAATC A TGAGA T G TGTT G AAC GC TC TT C A 
AST TTTTC ACAGTTGTATGAATAATGACGA GCACATGATAGTTAGAGAACTTAGGAGC ATTGAATCTG GT 
GCTTGGGC TGATCGATTTATGGCATGATGCAGTGCATTCACTGTATAGCGTGTGATTGCAGGC ATTAG AT 
CTTGGTTTATGGTC TGCATTTCACGTGGGGTGACCATTTTGTGCCGTTTCCGTCAGCCACTTAAATGGAC 
C AA CATC C C C TGAG GAAGA CC TGC AAATTC AGAC TTAGAC A C AC TAATTATA GGGGC ATATGA TATTA TG 
ATT GGATA ATGGC T GATGA AATTTTC AGC C GTTAATTC TAAA CAATA AAC AG TATGGC GGTC TATGAA TG 
ATAACGATCTTTAA GCTGAAGATGGGCAAAACAATATGGATCGTCTACTAGTATTTGTCTCTTTCCCTAT 
C C TGCTTG TC TAC A C CACA ATAC TAAAGAC C AAAAC TTGAGTGAC TG AGAGA AATATGCATTC ATTATC C 
GAG TCTGTATCATGTAAATTTTATC TTGTAATTTTAACTAATAAAAAATCAGGAGAAAATCAGCCTAAAT 
TAT TTATA GC TC AT AAC TTAC TAGT TCAGA C TAAGA AGAC T AATAAA AC ATC C C C GTT AC AAA ATTAA C A 
TTT TGAC T AA C TTGTAACGTTTGCATGGTCAGAAACAGGATACACCA AC TTTGGTTGT GATGA TGA TATC 
A TA TC ATA AA C AAA C C C TC C AAAAA GTC AC TTGC AA GGTGG C AC TTT GCGAC AGAC C ACC ATG C TTAA TT 
G C T C ATAA TC AGC T AAA C T A TTATT ATTAC TTTATA AAATA TTTTC G C C C C A TATC AT ATAAT TTG GC C A 
ATA ATA TA TOATTT TATC T GTCTTA C TTAT TATTTA TTAAT TAC ATA AAATG AAAC G G AATGA ATAAC AT 
AAA TA A TA TAAAGA TATAC TC CGTA TAAGT AAC GGT GC AAA GGAGC C GATTA GATATT TTCAG TAATC AC 
AAG TC AC A TGTGAT C ATAT C ATGTG TATTT TTC ATA TAAAA TAAAAC TAGTA TAC CCCACCCT GATTT TT 
GCTCTAAACTTCCAAATATACCCTTGGTCACGCAAATGCTAGCCGCTGGTTTGGAAGGGCAAACCGTAAA 
TGT TGAC A AATTC T TTG GC AATTAG GTAAT AGGTGTC ACCT ATTTGA AC AC T TAC TAT AAAA G GAC GC C T 
AGTTTCTGTCC AAA TTTC 
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[Fig. 3] 
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